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Thermal Hysteresis (°C) 
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YL-1 TAAACAGCGAGATAAACAACAATACTACATAAAACTATGGCGTTCAAAACGTGTGGTTTTTC 

YL-2 AAACAATATTACAAAAAACTATGGCATTCAAAACGTGTGGTTTTTC 

YL-4 CAAAAAAGTATGTCATTCAAAATAAGTACTTTTAC 

YL-3 AAACAACAATATTACAAAAAACTATGGCATTCAAAACGTGTGGTTTTTC 

5-15 AAACAGCGAGATAAACAACAATATTACAAAAAACTATGGCATTCAAAACGTGTGGTTTTTC 
*************** ******* **** **** **** * ******* ** **** * 

YL-1 MAFKTCGFS 
YL-2 

YL-4 5' UNTRANSLATED REGION S I S T . T 

YL-3 

5-15 

YL-1 AAAAAAATGGTTAGTAATAGCAGTTATAGTTATGTGTTTGTGTACCGAGTGTTATTGCCAC 

YL-2 AAAAAAATGGTTAGTAATAGCAGTTATAGTTATGTGTTTGTGTACCGAGTGTTATTGCCAA 

YL-4 AAAAATCTGGTTAATTATAGCAGTTATCGTTATGTGTTTGTGTAACGAGTATAATTGCCAG 

YL-3 AAAAAAATGGTTAATAATAGCAGTTATAGTTATGTGTTTGTGTACCGAGTGTTATTGCCAA 

5-15 AAAAAAATG6TTAATAATAGCAGTTATAGTTATGTGTTTGTGTACCGAGTGTTATTGCCAA 



***** ****** * *********** **************** ***** * ******* 
YL-1 K KW LV I AV I VM CLCTECY C H 

YL-2 Q 

YL-4 I . . I N.YN.Q 

YL-3 . . . I Q 

5-15 I Q 



YL-1 TGCACTGGGGGTGCTGATTGTACTAGTTGTACAGATGCATGCACTGGTTGTGGAAATTGTC 

YL-2 TGCACTGGGGGTGCTGATTGCACTAGTTGTACAGGAGCATGCACTGGTTGTGGAAACTGTC 

YL-4 TGCACTGGGGCTGCTGATTGTACTAGTTGTACAGCAGCATGCACTGGTTGTGGAAACTGTC 

YL-3 TGCACTGGGGGTGCTGATTGTACTAGTTGTACAGCAGCATGCACTGGTTGTGGAAGTTGTC 

5-15 TGCACTGGGGGTGCTGATTGTACTAGTTGTACAGCAGCATGCACTGGTTGTGGAAGTTGTC 
********** ********* ************* ******************* **** 
YL-1 CTGGADCTSCTDACTGCGNC 



YL-2 G 

YL-4 ... A A - 

YL-3 A ...... S 

5-15 A S . 



YL-1 CAAATGCACATACGTGTACCGATTCCAAAAATTGTGTCAAGGCAGCA 

YL-2 CAAATGCAGTAACGTGTACCAATTCTCAACATTGTGTCAAGGCAAAT 

YL-4 CAAATGCAAT7VACGTGTACCGGTTCTAAAAATTGTGTCAGGGCAACA 

YL-3 CAAATGCGCATACGTGTACCGATTCTAAAAATTGTGTCAGGGCAGAAACGTGTACCGATTC 

5-15 CAAATGCGCATACGTGTATCGATTCTAAAAATTGTGTCAGGGCAGAAACGTGTACCGATTC 



******* ******* * *** ** ********* **** 

YL-1 P N A HTCTDSKNCVKAA 

YL-2 ... . V . . . N . Q H . . . . N 

YL-4 . . I . . . G R.T 

YL-3 R.ETCTDS 

5-15 .1 R.ETCTDS 
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YL- 1 ACATGTACTGGATCTACAAAATGTAATACCGCCAGGACG 

YL-2 ACATGTACTGGGTCTACAGATTGTAATACAGCCCAGACG 

YL-4 ACATGTACTGGGTCTACAAACTGTAATAGAGCCACGACG 

YL-3 TGAAAATTGTGTCAAGGCACATACATGTACTGGATCTAGAAACTGTAATACAGCCATGACG 

5-15 TGAAAATTGTGTCAAGGCACATAC ATGTACTGG ATCTAG AAACTGTAATACAGCCATGACG 

*********** **** * * ******* *** **** 

YL-1 TCTGS TKCNTART 

YL-2 ...... D .... Q 

YL-4 N . . R . T 

YL-3 ENCVKAH R N . . M 

5-15 ENCVKAH R N . . M 

YL-1 TGTACAAACTCAAAAGACTGTTTTGAAGCCAAAACATGTACTG 

YL- 2 TGTAC AAACTC AAAAG ACTGTTTTG AAGCC AAC AC ATGTACTG 

YL-4 TGTACAAATTCAAAAGGCTGTTTAGAAGCCACAACATGTACTGGGTCTACACACTGTCATA 

YL-3 TGTAC AAACTCAAAAG ACTGTTTTG AAGCC AAAACATGT A CTG 

5-15 TGTACAAACTCAAAAGACTGTTTTGAAGCCAAAACATGTACTG 

******** ******* ****** ******* ********** 

YL-1 CTNSKDCFEAKTCT 

YL-2 N . 

YL-4 . G . L . .T. . .GSTHCH 

^flj"™3 .a............ — ^ «■» — — — — ••«> ^ — — — _ 

5 ™"~ 15 . « • « m a a • . a • • * • — — «— — "™ — — — 

YL-1 ; 

YL-2 

YL-4 GAGCCACGACGTGTACAAATTCAAAAGACTGTTTTGAAGCCACAACATGTACTGGCTCAAG 

YL-3 

5-15 



YL-1 

YL-2 

YL-4 RATTCTNSKDCFEATTCTGSS 

YL-3 

5-15 



YL-1 : ACTCAACCAACTGTTACAAAGCTACAGCCTGT 

YL- 2 ACTC AACCAACTGTT ACA AAGCT AC AGCCTGT 

YL-4 CAACTGTTACACTGCTACAACATGTACTAACTCAACCAACTGTTACAAAGCTACAGCCTGT 

YL-3 ACTCAACCAACTGTTACAAAGCTACAGCCTGT 

5-15 ACTCAACCAACTGTTAC AA AG CTAC AGCCTGT 

******************************** 

YL-1 DSTNCYKATAC 

YL-2 r 

YL-4 NCYTATTCTN 

YL-3 

5-15 
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YL-l ACCAATTCAACAGGATGTCCCGGACATTAAGTTTTTCTATTGTCAACAAT — AATAAAACA 
YL-2 ACCAATTCATCAGGATGTCCCGGACATTAAGTTTTTCTATTGTCAACAAT— CATAAAACA 
YL-4 ACCAATTCAACAGGATGTCCCGGACATTAGGTTTTTTTATTGTCAACAATAAAATAAAACA 
YL-3 ACCAATTCAACAGGATGTCCCGGACATTAAGTTTTTCTATTGTCAACAAT — AATAAAACA 
5-15 ACCAATTCAACAGGATGTCCCGGACATTAAGTTTTTCTATTGTCAACAAT — AATAAAACA 
********* ******************* ****** ************* ******** 

YL-l TNSTGCPGH * 
YL-2 . . . S 

• 3 ' UNTRANSLATED REGION 

5-15 

YL- 1 CACTTACTGTTATCTTAGCTAAAACATAATTGTAAGC— TCACTCTGTTTTGTATCCTATCT 

YL-2 CAATTATTGTTAGCTAAGTTAAAACT CTGTA TTGTATCCGATC T 

YL-4 AAACTGTTCTTATCTAAGCTAAAACATAAATGTAAACGTTAATTTGTATTCTATCCGATCT 
YL-3 C-GGAGGGATAGTCTAAGCTAAAACATAATTGTAAGC-TTACTCTGTATTGTATCCGATCT 

5-15 C— GGAGGGATAGTCTAAGCTAAAACATAATTGTAAGC— TTACTCTGTATTGTATCCGATCT 
* ** ** ****** **** *** * *** A 

YL-l GTCTCT— GCCTCCGAAGGATGATAATTTTGTACTGGGAGCGAAAGGTTTATCCGACAATA 

YL-2 GTCTCTTTGCCTCCCAAGGATGATAATTTTGTACTGGGAGCGAAAGGGTTATCGGACAATA 

YL-4 GTCCCTTTGCGCCCTAAGGA TAATTTTGTACAGGGAGAGAAAAGGCTATCGGACAATA 

YL-3 GTCTCTTTGCCTCCCAAGGATGATAATTTTGTACTGGGAGCGAAAGGGTTACCGGACAATA 

5-15 GTCTCTTTGCCTCCCAAGGATGATAATTTTGTACTGGGAGCGAAAGGGTTACCGGACAATA 
*** ** ** ** ***** *********** ***** **** * ** * ******* 

YL-l ATA AACTAAAATAATTGATATAAAAAAAAAAAAAAA 

YL-2 ATA AACTAAAATAATTGATATAAAAAAAAAAAAAAA 

YL-4 ATA AACATTGTTAATATACATAAAAAAAAAAAAAAA 

YL-3 ATAATTAATAAACTAAA-TAATTG— ATAAAAAAAAAAAAAAA 

5-15 ATAATTAATAAACTAAAATAATTGAT ATAAAAAAAAAAAAAAA 
*** *** **** ** 



(3/3) 



+ 



